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Stellingen

1.
D

e interacties tussen de epitheliale tum
orcellen en de ondersteunende strom

ale cellen zijn van
cruciaal belang om

 de pathogenese van kanker te begrijpen en om
 nieuw

e effectieve therapieën
te kunnen ontw

ikkelen [1]. (D
it proefschrift).

2.
O

m
 m

oleculaire m
arkers in een biologische context te kunnen plaatsen, m

oeten de biologische
paden in plaats van de individuele prognostische en predicatieve genen w

orden onderzocht. (D
it

proefschrift).

3.
Voor het bepalen van de biologische activiteit van een door m

iddel van genetische analyse
gevonden m

arker is een gevoelige, eiw
itgebonden, m

eetm
ethode belangrijk. (D

it proefschrift).

4.
O

m
dat er vrijw

el geen onbehandelde controlegroepen m
eer zijn, w

ordt het steeds m
oeilijker

om
 in prospectieve studies onderscheid te m

aken tussen de prognostische (tum
oragressiviteit)

en predicatieve (gevoeligheid voor therapie) w
aarde van een biom

arker. (D
it proefschrift).

5.
O

p PC
R

 gebaseerde m
etingen van cycline E1 en cycline E2 voldoen aan de criteria voor een

klinisch aantrekkelijke biom
arker om

 borstkankerpatiënten m
et een verhoogd risico op

uitzaaiingen te selecteren en m
oeten dusdanig in een prospectieve studie w

orden opgenom
en.

(D
it proefschrift).

6.
O

p grond van de vele histologische overeenkom
sten tussen de tum

orom
geving en norm

ale
w

ondheling, kan tum
orstrom

a w
orden beschouw

d als een "norm
ale w

ondheling die uit balans is
geraakt" [2].

7.
In deze eeuw

 van de op het individu afgestem
de therapie is genexpressieprofilering een

geschikt hulpm
iddel bij het bepalen van het beleid ten aanzien van de behandeling van

borstkanker [3].

8.
O

vergeërfde D
N

A
-polym

orfism
en, w

elke frequent in de bevolking voorkom
en, kunnen sam

en
een niet onaanzienlijk deel van de genetische variatie in borstkankerrisico verklaren [4].

9.
U

itgebreide vaccinatie tegen het hum
ane papillom

avirus kan de incidentie van baarm
oeder-

halskanker verlagen [5]. V
roege detectie van baarm

oederhalskanker m
et behulp van een

uitstrijkje en goede voorlichting blijft echter nodig.

10.
Voor de klinische relevantie van overlevingsanalyses is de P-w

aarde alleen inform
atief indien

deze w
ordt gecom

bineerd m
et de daadw

erkelijke (K
aplan-M

eier) overlevingscurven.

11.
"A

ls je niet kunt delen, dan kun je ook niet verm
enigvuldigen" (volksw

ijsheid, breed
toepasbaar op de w

etenschap).
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Propositions

1.
The interactions betw

een the epithelial tum
or cells and the supporting strom

al cells is critical
for understanding cancer pathogenesis and for the developm

ent of novel effective therapies [1].
(This thesis).

2.
To place m

olecular m
arkers in a biological context, the biological pathw

ays rather than the
individual prognostic and predictive genes should be investigated. (This thesis).

3.
A

sensitive, protein-based, m
ethod is im

portant to determ
ine the actual biological activity of a

m
arker that has been discovered by gene analysis. (This thesis).

4.
B

ecause untreated control groups are now
adays rare, it w

ill becom
e difficult in prospective

studies to discrim
inate betw

een the prognostic (tum
or aggressiveness) and predictive

(sensitivity to treatm
ent) value of a biom

arker. (This thesis).

5.
PC

R
-based m

easurem
ents of cyclin E1 and cyclin E2 fulfill the criteria of clinically attractive

biom
arkers to select early breast cancer patients at high risk for distant m

etastases and should
as such be further tested in a prospective study. (This thesis).

6.
B

ased on the m
any histological sim

ilarities betw
een the tum

or m
icroenvironm

ent and norm
al

w
ound healing, tum

or strom
a can be seen as "norm

al w
ound healing gone aw

ry" [2].

7.
In the current era of tailored therapy, gene expression profiling is ready to guide our decision
m

aking in the m
anagem

ent of breast cancer patients [3]. 

8.
C

om
m

on susceptibility loci m
ay together explain an appreciable fraction of the genetic

variance in breast cancer risk [4].

9.
Extensive vaccination against hum

an papillom
avirus m

ay reduce the incidence of cervical
cancer [5]. H

ow
ever, early detection of cervical cancer by cervical sm

ear and proper education
w

ill still rem
ain essential.

10.
For clinically relevant survival analyses the P-value is only then inform

ative w
hen com

bined
w

ith the actual (K
aplan-M

eier) survival curves.

11.
"If you can not share, you can not m

ultiply" (popular phrase, w
idely applicable to science).
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